


CATTLE Kazda genotypizovana samice, u které se objevi informace o
mlécné uzitkovosti, kondici a zdravotnich znacich a linearni popis
téla, prispiva ke zlepseni genomického odhadu plemenné
hodnoty.

Pouze chovy s ploSnou genotypizaci stada mohou piné
vyuzit vyvhod genomiky:
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Cilenéjsi pfiparovani plemenic

Mate zajem se take zapojit do projektu,
kontaktujte pracovniky Svazu.

e Efektivni sledovani dédicnych vad ve stadé

CESTR e Selekce na bezrohost a dalsi vyuzitelné genetické zvlastnosti
VQD svaz chovatell svaz@ceStr'cz (nap\r,'_ AZAZ)

ceského strakatého skotu

e I|dentifikace cennych zvirat pro prenos embryi
www.cestr.cz



e Radné ¢lenstvi ve Svazu
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e Pribézné odesilani biologického materialu a evidence vzorku pres aplikaci iGenetika

e Genotypovani narozenych telat samiciho pohlavi a krav na 1. laktaci (65%-80%)

o
e Zapojeni chovu do kontroly mlécné uzitkovosti metodou A4
R ————

e Zapojeni chovu do plosSného hodnoceni zevnéjsku prvotelek

e Provadéni zkousek dojitelnosti u krav na 1. laktaci

e Zapojeni chovu do systému monitoringu zdravi — sbér zdravotnich diagnoz
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Financni zajisténi projektu CATTLE GENOM

e Svaz uhradi celou ¢astku za genotypovanou plemenici (cena za izolaci 205,- + cena
za stanoveni PH 22,5 euro = cca 740,-)

e Chovatel uhradi 100% nakladd v mésicni fakturaci (cca 740,- za kus)

e Prisplnéni podminek Smlouvy bude Svazem chovateli vyplacen prispévek ve vysi
100,- za genotypovanou plemenici se stanovenou PH + 70% ceny (520,- za kus)
po vyplaceni statni dotace (Unor 2024)

e Finalni castka pro chovatele po vyplaceni dotace a prispévku od Svazu:

120,- na genotypovanou plemenici




SBER DAT ZDRAVI K DATU 11.5.
2023

Pocet stanovenych diagnéz

Celkem Cplemeno 120958

Projektové chovy: 99 496




Vyvoj poctu doslych vzorku k 23.5.2023
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STATISTIKA projektu
CATTLE GENOM

29 767 ks

PLEMENIC S GENOTYPEM V RAMCI
PROJEKTU CATTLE GENOM

52 chovatelu

\/ PROJEKTU CATTLE GENOM




Chovatele v projektu a pocet krav v PK N
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Vyber nejlepsi CZ byku podle GZW 0
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Vybeér nejlepsich CZ byku a

plemenic podle FW

26 bykd

FW 125 a vice

65 byko

FW 120 - 124

609 bykd

FW 112 - 119

7 plemenic
FW 130 a vice

0«

67 plemenic . 9

FW 125 -129

429 plemenic

FW 120 - 124

3 561 plemenic

FW112-119

0«
0«
o——==22 )
@

( ====o0
(Z=r=—=——0o
».
»0
»‘




Terminy vypoctu gPH

Termin Termin
Mesic publikace publikace
gPH ylight*
v 12:00 vV 12:00 **
Leden 10.1. 24.1.
Unor 7.2. 21.2.
Brezen 7.3. 21.3.
Duben 4.4. 18.4.
Kvéten 2.5. 16.5.
Cerven 6.6. 20.6.
Cervenec 4.7. 18.7.
Srpen 8.8. 22.8.
Zari 5.9. 19.9.
Rijen 4.10. 17.10.
Listopad 7.11. 21.11.
Prosinec 5.12. 12.12.]
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SNP genotypizace

L > 1ZOLACE DNA




Co je primarni podminkou dosazeni
vysledku SNP genotypizace?

vysokovykonny HW a SW + skvély bioinformatik?
NE!

kazdodenni , prekvapivé zjisténi“:
Kvalitni DNA se da izolovat
jenom z kvalitniho zdroje!



VQD CESTR

svaz chovatel(
ceského strakatého skotu

Co vsechno lze v dobre vire
odeslat jako ,vzorek DNA®
do laboratore v sofistikovane
odberove sade..?
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NEKVALITNE odebrané
ooy chlupové cibulky

do obalky aZ po vytvoreni
Qbiednévky na
igenetika.cz
kde je treba zadat
ciselny kod odbérové sady!
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Odbérovy kit viozte
do obalky az po vytvoreni
objednavky na
igenetika.cz

kde je tFeba zadat
¢iselny kéd odbérové sady!

Cislo: 1C1Z10101014912119.219.513)
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Preferovane zdroje
k extrakci DNA

Odbérovy kit viozte
do obalky azZ po vytvoreni
objednavky na
igenetika.cz

kde je treba zadat
ciselny kéd odbérové sady!
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Podminkou plosné SNP
genotypizace je:

Kvalitni odbér zdrojii DNA
— chlupové cibulky a usni stép
— do standardnich odbérovych sad

Korektni zadavani zakazek

— prostrednictvim interaktivni databaze
http://www.igenetika.cz



http://www.igenetika.cz/
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Vztah mezi gPH kg Mléka a uZitkovosti v kg mléka na 1. laktaci
(zobrazena zvitata narozena za poslednich 48 mésici)
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Vztah mezi gPH kg Mléka a uzitkovosti v kg mléka na 1. laktaci
(zobrazena zvirata narozena za poslednich 48 meésicd)
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Ve spojeni s vybérem byka na stado

Byci s nejlepsi a nejhorsi prumérnou uzitkovosti dcer na 1. laktaci.
Do vybéru jsou zahrnuti pouze byci s minimalné 3 dcerami.

Jméno byka P. dcer o PH M dcer o uzitkovost
MESIAS 8 715 8074
MOGUL 6 308 7757
Rozdil 1000 kg
GALILEO 6 343 7678 na 1. laktaci
= 1500 kg na 3.1
Jmeéeno byka P. dcer o PH M dcer o uzitkovost
LANSLIDE 7 53 7120
REMMEL 4 297 7307

MIAMI 8 336 7453
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Co muzu védét ve 2 mésicich véku jalovice?

Tyhle
prodat/vykrmit

gPH Miéka Kg
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Vztah mezi gPH kg Mléka a uzitkovosti v kg miéka na 1. laktaci
(zobrazena zvirata narozena za poslednich 48 mésic()
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Neni cena, ktera by je
zaplatila — nechat
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gPH Miéka Kg

Funguje nebo nefunguje?

Vztah mezi gPH kg Mléka a uZitkovosti v kg miéka na 1. laktaci
(zobrazena zvirata narozena za poslednich 48 mésicd)
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Vyber byka na stado v dobe genomicke

Selekéni index — komplexni, sice neudélam chybu, ale ...
Zakladem je produkce—KgM +KgB + Kg T
Bez dlouhovékosti je produkce k nicemu

Problematika exteriéru — smirme se, ze mame stada produkéni — exteriér pouze
funkcni

Sebejednodussi priparovaci plan je lepsi nez nahodilé pripousténi!



Reseni
nesouhlasnych
puvodu?



Nesrovnalosti v puvodech

NAZEV KONFLILKTU (DE) s

s
7y

TYP PH NAZEV KONFLIKTU (CZ) y,
Ok Pavod v poFadku g /
Gk Konflikt OM IBD Konflikt zu maternalem Grossvater

Au+ Otec nezndmy, chybi plivod v databazi Vater unbekannt ¢
Gk+ Konflikt otce a navrzen pravdépodobny IBD Konflikt mit Vater

Nelze zobrazit dané zvire

Gk+

Ok

Vu
Mu

Bu (= vu + mu)

Chyba otec a OM (vétSinou navrh otce)
Konflikt otce a navrzen pravdépodobny
Duplikat genotypu, jednovajecna dvojcata

Neni konflikt u dvojcat, spocitana PH

V dobé vypoctu neni pro otce stanovena dana PPH
V dobé vypoctu neni pro matku stanovena dana PH

V dobé vypoctu neni pro matku ani otce stanovena dana PH

IBD Konflikt zu Vater und maternalem Grossvater
Ungeloeste IBD von 1

Unglltige IBD von 1

AkzeptierterZwilling




Vzor automatického emailu pri oprave puvodu

Od: <noreply-ig@cmsch.cz>

Date: po 7. 3. 2022 v 5:00

Subject: CMSCH - Oprava plivodu zvifete
To: <hlavackova@vodkamen.cz>

Zprava byla zasldna automatem systému iGenetika.cz. Na tuto zprdvu prosim neodpovidejte. Pokud nds chcete
kontaktovat, vyuzijte k tomu néktery z kontaktt, uvedenych na strankach CMSCH.

Dékujeme za pochopeni.

Vazeny chovateli, chovatelko,

Systém iGenetika.cz nalezl chybu v plvodu u Vami genotypovaného zvirete. V priloze e-mailu naleznete PDF
soubor, ve kterém je pro zvire navrzena automaticka oprava plvodu. Prosim zkontrolujte, zda navrzena oprava
je v souladu s Vasi prvotni zootechnickou evidenci. V pripadé, ze s navrzenou opravou souhlasite, podepiste
dokument, a spolecné s privodnim listem skotu daného zvirete zaslete dokument na adresu Ustredni evidence.

Adresa Ustiedni evidence:
Ceskomoravska spolec¢nost chovateld, a.s.
Pracovisté UE BeneSovska 123, 252 09 Hradistko

V pripadé jakychkoliv dotaz(l nas kontaktujte pomoci kontaktd na strance laboratore imunogenetiky.



mailto:noreply-ig@cmsch.cz
mailto:hlavackova@vodkamen.cz
https://www.cmsch.cz/kontakty/
https://igenetika.cz/
http://www.cmsch.cz/kontakty/skupiny-kontaktu/laborator-imunogenetiky

Predvyplnény formular pro informaci chovatele

DOPLNENI PUVODU DO USTREDNI EVIDENCE

iRl

Hospodaistvi: CZ 61021336 Nazev drZitele: Vyrobné-obchodni druzstvo se sidlem v Kamené
Staj CZ 6102133617 Adresa: Kamen 90, Kamen, 39413
Cislo zvifete Datum narozeni Plemeno zvifete Otec Matka Plemeno matky oM r e
A B C D E F G
— ==
CZ000869366961 07.03.2021 Co0x EG-059 CZ000667 184961
O—
CZ000869304961 30.06.2021 C100 HCH-087 CZ000499241961
CZ000869111961 28.10.2020 C100 RAD-550 CZ000715890961 HCH-29
CZ000869313961 17.12.2020 C100 EG-061 CZ000595335961 HCH-8

Do plemenné prislusnost je moZne zapsat nejvyse 4 plemena, pfitemz podil krve pfipadneho 4. plemene se neuvadi a je stanoven jako doplnék do 100%. Podil krve pripadnych
daldich plemen se pfitte k podilu krve pfevazujiciho plemena. Pokud se uvadi plemeno matky nebo OM, musi byt uvedeno i islo matky. Linie byka je moZné zapisovat Eiselné
nebo i alfabeticky. Plemeno se vidy zapisuje alfanumerickou formou, napf. CT5X25. Vyplite pouze Lislo zvifete a ddaje, jejichZ doplnéni nebo zménu poZadujete.

* Formular chovatel podepise
* Vlozi do obalky s kartami opravovanych zvirat

« Odesle na CMSCH, a.s.

LIkt
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CloudDNA- aplikace pro
zpracovani genomickych dat

* Pro chovatele, kteri genotypuji, uceleny vystup jejich dat

/s N/

* Novy graficky vystup od zari 2021

¢MSCH CESKOMORAVSKA SPOLECNOST CHOVATELU

Seznam objednaves E, Nova obedndvia E

#iihladen jako ‘ i B
s
Pfehled objednavek
. Sprava objednavek v

) , Exportovat objedndvky Exportovat katalogové listy, el
v b viku U | A i 0
ytvofit novou objednivku Filtr (991) | Vybrané (0) E Filtr (991) | Vybrané (0) (W ClouDNA Genomika Zruiit vybir (0)



@ ClouDNA genomika - online & X

€2 Ce

& Download ClouDNA

<4 Sdileni PH

& Download ClouDNA exce

O £ mschdata.cz/douDNA/dashboarduiler/CestrDashboard -y ‘I}

Dashboard

GZW primeér

115.0

Kg M promér

461.1

Kg T pramér

19.7

Genotypovanych zviat

370

Kg B primér Milchwert primér

17.1 113.0

Kongefiny primér

106.9

Vemeno pramér

110.2

Viyvoj plemennych hodnot dle mésice narozeni
index GZW dle mésice narozeni v

index GZW dle mésice narozeni

QIGRLHEY index GZW dl...

PH Kg Migka dle mésice narozeni

PH Kg Tuku dle mésice narozeni

PH Kg Bikovin dl= mésice narozeni

ne e s

# | Dashboard
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DASHBOARD

 Uvodni prehled

* \lyvoj hodnot GZW,
mléka, tuku a
bilkovin



Genomovana zvirata

* Prehledné tabulky
* Seznam vsSech genotypovanych zvirat
 Moznost razeni, filtrovani
* S odkazy na katalogovy list, eSkot, ProhlizeC plemenic

@ Dashboard

x Genomovana zvifata

o Prumeéry ¢

Genomovana

Pohl, Pohl
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Search

Cislo
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Prumery po bycich

e Moznost hledani konkrétniho byka
* Proklik do seznamu potomkd

ClouDNA genomika =

Holstyn

Primeéry po bycich

@ Dashboard [Odkiik do eSkotu]
W' Genomovans zvifata Odkiik do prehiedu potomkd|

[Moznost fazeni v kazdém sloupci]
© Priiméry po bycich Search €— [Vyhledavaci pole]

Registr Dcer 'PrimgSIH PrumM Prim. T Prim. B  Prim. Kon.. Prum. Vem,

G ALTAHOTIOB NXB-565 : 131.0 886 29.7 25.0 134.0 123.0
DOC NXB-451 7 134.5 820 40.4 28.4 128.3 120.0
KENYON  NX8-514 4 1348 1,168 43.5 24.3 126.8 129.5
CROWN-RED RED-745 2 130.5 665 27.0 23.0 124.5 117.5

CYRANO NEO-692 129.7 1,273 29.0 29.8 124.0 111.8

GYMNAST NXB-398 31 132.4 838 27.1 26.4 123.1 117.9

--




Uzitkovosti

Datum oteleni (vztazeno
k 1. laktaci)

Fenotyp —1. laktace bez
ohledu na dosazenou
laktaci

Informace, zda zvire
Zije/neiije

ClouDNA genomika

Holstyn

@

Dashboard
Genotypovana zvifata
Priiméry po bycich
UZitkovosti

Prehled 2 ts TPI

Download data XLS

Cesky strakaty

@

b4
Q
o
<
e

Dashboard
Genotypovana
UZitkovosti CS
Priiméry po bycich
Sdileni PH

Download data XLS

Uzitkovosti CS

8RR qaa v-

Jméno Otce , Otec M j GZW MW FW FIT [PHMkg Dat.ot. KgM KgT KgB

94 -18.12.14 5939 278 207
111 -18.01420 9,936 376 341

Zije

CZ000499232961 2,012 WALDBRAND MORROR

[

CZ000715911961 2,017 SISYPHUS WILLE

(Y

CZ000715904961 2,017 SISYPHUS MANITOBA 119 110 106 113 93 22 7 29.01.20 9,157 368 319 Z
CZ000715884961 2,017 SISYPHUS HUTERA 115 469- 20 25.01.20 9,185 390 332 “Z
CZ000715926961 2,017 SISYPHUS RAFFZAHN 116 125 16-01‘03.20 9,045 380 309 7
CZ000628053961 2,015 REUMUT ZAUBER 108 336 20 14 21.08.17 8,676 346 312 Z
CZ000628056961 2,015 REUMUT ZAUBER 106 291 14 10 22.03.17 7,754 335 272 “Z
CZ000595321961 2,014 HUTERA ETTAL 353- 08.06.16 7,777 321 274 Z
CZ000595463961 2,014 HURIKAN WALDBRAND 23.02.17 7,892 331 285 Z
CZ000595340961 2,014 HURIKAN HUPSOL 112 23.08.16 7,753 338 314 7
CZ000595336961 2,014 HURIKAN MANGOPE 108 15.11.16 9,422 358 347 “
CZ000715744961 2,017 HUGOBOSS  WILLE 122 22.02.20 9,692 404 347 “

CZ000715779961 2,017 HERZSCHLAG REUMUT 137 09.04.20 9,817 416 342

CZ000715861961 2,017 HERZSCHLAG LUPINEK 110 05.11.19 10,063 398 308

[

CZ000667304961 2,017 HERZSCHLAG RUMGO 111 21 24.07.19 8,677 389 320

(M

CZ000715771961 2,017 HERZSCHLAG RS LEXI 107 17 14.05.19 7,556 311 263

(Y

CZ000715842961 2,017 HERZSCHLAG ZAPFHAHN 115 118 106 564 28 23 05.11.19 8,906 376 345

(M

HERZSCHLAG SAMLAND 114 116 104

S

CZ000667302961 2,017 20 06.02.20 9,439 394 344

CZ000715757961 2,017 HERZSCHLAG MANGOPE 119 119

o

21 21.07.19 8,644 369 316

=

CZ000715783961 2,017 HERZSCHLAG LUPINEK 8 13.09.19 6,804 289 241

[

CZ000667278961 2,017 HERZSCHLAG VANEL 113 22 04.05.19 10,598 461 387 “z
CZ000715754961 2,017 HERZSCHLAG ZAUBER 118 - 13.09.19 9,119 405 334 zZ
CZ000715782961 2,017 HERZSCHLAG LECH 117 22 10.09.19 9,411 398 328 zZ

CZ000715878961 2,017 HERZSCHLAG MANGOPE 107 21 09.04.20 10,724 444 351

> (3| 3| 3| 2| 3| ] [p]e B2 || 22| 2|3 2| 3|
[ 9

CZ000667265961 2,017 HERZSCHLAG ZAPFHAHN 122 17 04.04.19 8,914 393 333

B
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